
2009 március 15. óta elfogadásra került egy PLoS Computational Biology és egy Bioinformatics cikk 
ami a főleg általam végzett illetve irányított munkákból készült. Ezeket a munkákat K72569 számú 
OTKA projekt (témavezető: Simon István) finanszírozásával végeztem, és ez szerepel mindkét cikk 
köszönetnyílvánításában. A leközölt cikkekben egy olyan predikciós módszert írtunk le,  amely a 
rendezetlen fehérjékben található fehérje kötő szegmensek azonosítására használható. A módszerhez 
elkészítettünk egy nyilvános web szervert is, ami elérhető a http://anchor.enzim.hu címen.  Jelenleg az 
itt közölt ANCHOR algoritmus az egyetlen általánosan használható predikciós módszer erre  a 
problémára. A módszert azóta több százan használták már több kísérletes eredmény megtervezését 
segítette elő.

Mindkettő open access cikk és a Bioinformatics a színes ábrák költségeit még külön felszámítja az 
open access díjon felül. A két cikk közlésének együttes költsége 4365 USD = 813000 HUF. Mivel a 
cikkek a publikációs pályázat elnyerése előtt megjelentek, ezért ez a pályázat nem szerepel a 
köszönetnyilvánításban.
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